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Swiss-Prot enregistre, organise et analyse les résultats demilliers de groupes de recherche dans le
monde. Il est ainsi possible de comparer des protéines connues avec de nouvelles qui viennent d’être
découvertes. Un plus important pour la recherche. Texte : Patrick Roth; Illustrations : Andreas Gefe

Gérer le flot de protéines

Ill. 1 Par des procédés biochimiques et
optiques, les chercheurs définissent
en laboratoire la séquence des acides
aminés d’une protéine qui vient d’être
découverte. Ils déterminent ensuite
notamment sa structure spatiale et ses
interactions avec d’autres molécules ou
protéines.

Ill. 2 Dans le monde entier, des milliers
de groupes de recherche en biologie, bio-
chimie, pharmacie ou aussi en médecine
ainsi que dans des secteurs apparentés
cherchent à découvrir de nouvelles pro-
téines. Leurs résultats sont publiés dans
des revues scientifiques.

la littérature scientifique mais aussi des
informations concernant la structure et la
fonction des protéines. Les données sont
régulièrementmisesà jour avec les informa-
tions des publications les plus récentes.

Ill. 5 Grâce à Swiss-Prot, des scientifiques
du monde entier peuvent comparer la
séquence d’acides aminés d’une protéine
nouvellement découverte avec la séquence
de toutes les protéines déjà connues. Une
concordance (par ex. avec uneprotéine con-
nuede la souris) fournirades indicationssur
la structure et la fonction de cette nouvelle
protéine et celles-ci pourront être vérifiées
aumoyen de tests ciblés.

Du génome à la protéomique

Après la «cartographie» de tous les gènes
d’une espèce (génome), le travail bioinfor-
matique s’attaque aux questions liées à
la protéomique.Cettedisciplines’occupede la
structure et de la fonction des protéines. La
protéomique livre des informations importan-
tes pour la pharmacie et la médecine, par
exemple concernant l’actiond’unmédicament
sur certaines protéines ou quelles maladies
peuvent être déclenchées par des mutations
de protéines. La séquence des acides aminés
des protéines permet dedéduire l’évolution et
le degré de parenté des êtres vivants actuels.

boîte à outils

Ill. 3 Le travail des chercheursdeSwiss-Prot
débute à ce stade: ils reprennent les don-
nées d’une protéine indiquées dans une
publication, les traitent puis les mettent à
dispositiondes chercheurs dumondeentier
dans la banque de données Swiss-Prot
accessible par Internet. Il s’agit autant d’un
travail intellectuel que manuel. Parfois les
résultats sont directement transmis par les
chercheurs à la banque de données.

Ill. 4 Swiss-Prot estunebanquededonnées
pourvues d’annotations, c’est-à-dire avec
des informations additionnelles et des com-
mentaires. Elle comprendnonseulement les
chaînesd’acidesaminéset les référencesde


